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Aluno: Nota:

IIT* Avaliacao Individual - 2024.1

Instrucgdes (leia com atencdo):

e  Controle o seu tempo. Ele faz parte da avaliacdo

e  E permitida consulta exclusivamente a material fisico e préprio.

e E vedado o empréstimo ou troca de qualquer material.

e E vedado o acesso a qualquer material digital ou acesso a Internet

Questao I

Uma folha de papel é composta de uma sequéncia de retangulos com diferentes alturas mas com
larguras fixas, tal que as bases dos retangulos estdo assentadas em uma linha horizontal. A figura
ilustra uma folha exemplo com 33 retangulos. Nos gostariamos de fazer um unico corte horizontal,
com a ajuda de um estilete e uma régua, que maximize o numero resultante de pedacos separados
pelo corte. A figura mostra quatro diferentes cortes que resultariam, respectivamente, em 4, 11, 10 e
3 pedacos.
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Considere que a o seu programa opera sobre uma folha quadrada de no méaximo 50 unidades de
altura por 50 unidades (retangulos) de largura.

Escreva um programa em C, que leia as 50 alturas dos retangulos, calcule e informe e qual a maior
quantidade de pedacos obtidas por um unico corte horizontal e qual a altura deste corte.
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Questao I1

Um algoritmo de reducdo de sequéncias de proteinas por equivalentes foi construido baseado na
regra de substituicio de subcadeias. A ideia geral do algoritmo é a seguinte. Considere um
dicionario de subcadeias como se segue:

CAA" _, “C
“BB” - “D”
“CC” - “E”
“ABC” - “C”
“CB” - “A”

Considere uma fita de proteina qualquer como entrada, e o algoritmo substituira interativamente as
subcadeias por seus equivalentes, priorizando as primeiras entradas do dicionario (se for o caso),
gerando uma nova interacdo, até que nenhuma substitui¢do seja mais possivel. No exemplo acima,
as seguintes subcadeias serdo geradas até a parada do algoritmo:

AABABBD - CBABBD - CBADD - AADD - CDD.
Neste caso, a proteina equivalente CDD sera a saida do algoritmo.
Considere uma cadeia de proteina de tamanho maximo 50 e um dicionario de equivaléncia de

tamanho maximo 10 e escreva um programa em C, que leia uma string representando uma proteina
e escreva a string que representa a proteina equivalente gerada pelo algoritmo.



